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Редис (Raphanus sativus) является перспективным объектом

изучения. Это однолетнее растение с коротким жизненным циклом,
относится к семейству Brassicacea, характеризуется высоким уровнем
сходства с арабидопсисом по последовательностями
генов. Генетическая коллекция редиса в СПбГУ содержит 32
высокоинбредные линии, различающиеся по различным признакам, в
том числе, по развитию запасающего корня, а также линии с
аномалиями морфогенеза. В коллекции присутствуют 10 линий разного
происхождения, образующие спонтанные опухоли на запасающем
корне в период цветения, что делает возможным изучение механизмов
развития спонтанных опухолей.
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