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Вопросы по оценке уровня знаний в научной области 

1. Детерминированные и стохастические модели в биологии.  

2. Методы моделирования пространственной структуры биополимеров. 

3. Генетические сети и методы их изучения. 

4. Метаболические сети и методы их изучения. 

5. Теория динамических систем и ее применение для анализа устойчивости биологических 

процессов. 

6. Корреляции и причинно-следственные связи в анализе биологических данных. 

7. Применение методов машинного обучения в биоинформатике и оценка их надежности.  

8. Основные подходы к анализу данных секвенирования нового поколения (NGS) и ключевые 

источники ошибок в таких данных. 

9. Методы теории вероятностей и математической статистики для анализа вариабельности 

экспрессии генов. 

10. В чем состоит проблема переобучения в биоинформатических моделях и какие стратегии 

используются для ее предотвращения? 

11. Моделирование эволюционных процессов на уровне популяций и молекул и применяемые 

математические методы. 

12. Методы оптимизации в задачах структурной биоинформатики. 

13. Современные сетевые модели для изучения регуляции генов и сигнальных путей. 

14. В чем различие между параметрической и непараметрической статистикой в контексте 

биологических данных? 

15. Математические методы работы с многомерными данными.  

16. Молекулярное моделирование динамики и функциональной активности биоструктур.  

17. Математические модели для предсказания поведения биологических систем при внешних 

воздействиях. 

18. Как проводится чувствительный анализ модели и зачем он необходим в биологических 

исследованиях? 

19. В чем состоят основные различия между описательными и предсказательными моделями в 

биоинформатике? 

20. Проблема интеграции математических моделей и экспериментальных данных в современной 

биологии. 
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